Bioconductor

https://www.bioconductor.org/

Svaki korisnik lokalno istalira R pakete.

Upute za instalaciju paketa:

Pokrenite R

R

Instalacije glavnog paketa:

Sys. set env(R_I NSTALL_STAGED = FALSE)

if (!requireNanespace("Bi ocManager", quietly = TRUE))
instal | . packages("Bi ocManager")

Bi ocManager::install ()

Instalaciju dodatnih bioconductor paketa (npr. GenomicFeatures):
Sys. setenv(R_I NSTALL_STAGED = FALSE)

Bi ocManager: :install (" Genomni cFeatures")

Pokretanje aplikacije:

bioconductor.sge
#!/ bi n/ bash
#$ -N test

#$ -cwd

Rscript ineSkripte.R

gsub bi oconduct or. sge
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