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Opis

MMseqs2 (pretrazivanje sekvenci many-against-many) softverski je paket za pretraZivanje i grupiranje ogromnih skupova sekvenci proteina i nukleotida.
MMseqs? je softver otvorenog koda s GPL licencom implementiran u C++ za Linux, MacOS i (kao beta verzija, putem cygwina) Windows. Softver je

dizajniran za rad na viSe jezgri i posluzitelja i pokazuje vrlo dobru skalabilnost. MMseqs2 moze raditi 10000 puta brze od BLAST-a. Pri 100 puta vecoj
brzini postize gotovo istu osjetljivost. MozZe izvrSiti pretrazivanje profila s istom osjetljivo§¢u kao PSI-BLAST brzinom 400 puta ve¢om od svoje

Dostupne verzije

Verzija Modul Supek Padobran

14-7¢284 | scientific/MMseqs2/14-7e284 € (V]

Primjer koristenja

Primjer je preuzet sa: https://github.com/soedinglab/MMseqs2

mmseqs-easy search

#!/ bi n/ bash

#PBS -q cpu
#PBS - N nmseqs-test
#PBS -1 sel ect =1: ncpus=16

cd $PBS_O WORKDI R
nmodul e | oad scientific/Mbeqs2/ 14-7e284

nmeeqs easy-search QUERY.fasta DB.fasta alnRes.nB tnp --threads $NCPUS

Dostupne baze su ucitane kao varijable:

$NR

SNT
$swissprot
$Uniref50
$Unirefo0


https://raw.githubusercontent.com/soedinglab/mmseqs2/master/.github/mmseqs2_logo.png
https://github.com/soedinglab/MMseqs2

mmseqgs-easy search with DB

#! / bi n/ bash
#PBS -q cpu
#PBS - N nmseqs-test-DB
#PBS -1 sel ect1: ncpusl6
cd $PBS_O WORKDI R
nodul e | oad scientific/Mkeqs2/ 14-7e284

mseqs easy-search QUERY.fasta $NR al nRes. n8 tnp
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