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VMD (Visual Molecular Dynamics) je racunalno-kemijska aplikacija za o TP e N

vizualizaciju molekula i njihovih trajektorija.
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@ VMD je potrebno koristiti isklju¢ivo za vizualizaciju.

@ Buduci da aplikacija podrzava GPU ubrzanje, potrebno je
pokretati je na pristupnom GPU évoru, odnosno | ogi n- gpu.
hpc. srce. hr.

Kako bi se aplikacija uspjesno pokrenula, potrebno je spajiti
se na pristupni GPU ¢vor uz prosljedivanje X11.

U sluéaju koristenja Linuxa ili macOS-a, koristite naredbu:
ssh -X -i ~/.ssh/id_rsa usernane@ ogi n- gpu.
hpc. srce. hr

U slucaju koristenja Windowsa, potrebno je preuzeti
aplikaciju Xming te je pokrenuti prije pokretanja PuTTY-ja.

Unutar PuTTY-ja, potrebno je ukljuciti X11 forwarding (Conne
ction — SSH — X11, Enable X11 forwarding).



https://www.ks.uiuc.edu/Research/vmd/current/ug.pdf
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