Trinity

Opé¢enito

Trinity je bioinfo alat koji koristi OpenMP metodu paralelizacije (dijeliena memorija - jedan &vor) te je nuzno koristiti paralelne okoline poput *mpisingle. Za
rad zahtjeva dodatne alate:

bowtie2
jellyfish
salmon
samtools

Ako koristite Trinity verziju 2.15.0, gore spomenuti alati automatski se ucitavaju s Trinity-jem.

Moduli

Moduli koji dopremaju Trinity u Vasu okolinu definirani su u tablici nize:

Verzija Modul

283 bi oi nfo/ Trinity- RNASeq/ 2. 8. 3
285 bi oi nfo/ Trinity-RNASeq/2.8.5
286 bi oi nfo/ Trinity- RNASeq/ 2. 8.6

2.15.0 | bioinfo/Trinity-RNASeq/2.15.0

Primjer koriStenja (v2.15.0)
Arhivu s ulaznim podacima i skriptom za podnoSenje poslova mozZete preuzeti ovdje.

#!/ bi n/ bash

#$ -N trinity

#$ -pe *npisingle 4

#$ -1 menmory=2

#$ -cwd

nmodul e | oad "bioi nfo/ Trinity-RNASeq/ 2. 15. 0"

Trinity --seqType fq --max_nenory 8G --left reads.left.fqg.gz --right reads.right.fg.gz --SS_|lib_type RF --CPU
${NSLOTS} --no_cl eanup

1 Napomena
SGE sustav koristi - | menory koji definira vrijednost radne memorije (u GB) po jednoj zatraZzenoj jezgri (primjer: 2)

Tu vrijednost je potrebno umnozZiti za broj trazenih jezgri (primjer: 4) i definirati maksimalnu radnu memoriju - - max_nenor y koju ¢e koristiti
Trinity (primjer: 8 G).


https://wiki.srce.hr/download/attachments/114590995/test_Trinity_Assembly.zip?version=1&modificationDate=1672311227000&api=v2
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